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RESUMO

Introducdo: Missal, municipio localizado ao sul do Brasil e ao oeste paranaense,
apresentou aumento na incidéncia de cancer na populacdo. Dados de 2016 demonstram
que o cancer é a segunda maior causa de ébito da localidade. No Brasil, o cancer de pele
representa 30% de todos os tumores malignos, sendo considerado raro em criangas e
adultos de pele negra. E uma patologia mais prevalente em pessoas de pele clara e
maiores de 40 anos, as quais sao mais suscetiveis a acdo nocivas dos raios ultravioleta e
dispostas a apresentarem lesdes na pele que aumentam a predisposi¢do de desenvolver a
doenca. Objetivo: Portanto, o objetivo desta pesquisa foi realizar sequenciamento do
gene CDKN2A para investigar alteracdes relacionadas ao melanoma hereditario em
moradores do municipio. Material e método: No presente estudo, 55 individuos foram
avaliados. Estes individuos foram dividos em trés grupos: 38 individuos com cancer de
pele ndo melanoma, 9 individuos com céancer de pele melanoma e 8 individuos
controles negativos. Foram utilizados seis pares de iniciadores para a analise genética,
relacionados aos eéxons 1, 2 e 3. Porém apenas uma alteracdo foi evidenciada no
fragmento amplificado com os iniciadores “forward” CTTCCTGGACACGCTGGT e
“reverse” AGTCTTCATTGCTCCGCAGT. Resultado: A alteracao estava presente em
um individuo portador de melanoma, sendo esta uma substituicdo de uma guanina por
uma adenina na posicao 436 (c.436G>A) o qual afeta o éxon 3 do gene CDKN2A,
resultando em p.Aspl46Asn. Conclusdo: Esta é uma variante considerada rara e
diferente das encontradas no Brasil, também diferindo das encontradas em outros paises
e continentes. Desse modo, evidencia-se que as caracteristicas genotipicas da populacédo
local relacionadas ao gene CDKNZ2A né&o s&o Unicos fatores determinantes para o
surgimento deste cancer melanoma.
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