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RESUMO 

 

Introdução: O café é uma commodity importante para a economia mundial, entretanto, 

as principais cultivares de Coffea arabica são suscetíveis ao ataque de Meloidogyne 

incognita (Mi) e M. paranaensis (Mp), que podem reduzir em torno de 36% de 

produtividade, devido aos danos causados no sistema radicular. Objetivo: Analisar a 

transcrição diferenciada dos genes oxysterol binding protein (OBP), allinase (ALL) e 

scarecrow (SCW) em resposta ao ataque de nematoides em cultivares resistente (IPR 106) 

e suscetível (Catuaí Vermelho -CV). Material e métodos: Foram utilizadas 18 plantas de 

cada genótipo, CV e IPR 106, para os tratamentos controle, não inoculado e inoculado 

com Mi ou Mp. As plantas foram inoculadas com 8000 ovos/J2 para cada nematoides.  

Raízes foram coletadas em 5 e 14 dias, com três repetições biológicas, para extração de 

RNA e análise do perfil transcricional. Resultados: Para Mi, ocorreu transcrição 8,3x 

maior de OBP para IPR aos 14 DAI do que para CV; para ALL, ocorreu transcrição 20,5x 

maior em CV do que em IPR (5 DAI) e, aos 14 DAI, a transcrição foi 4,57x maior em 

IPR do que em CV; para SCW, foi constatada transcrição 3,8x maior para CV do que IPR  

(5 DAI) e, aos 14 DAI, IPR apresentou 1,86x maior transcrição do que CV. Para Mp, 

ocorreu transcrição significativa maior para os genes em IPR do que em CV; OBP foi 

2,75x mais transcrito aos 14 DAI; ALL,  1,4x mais transcrito aos 5 DAI e 2,14x aos 14 

DAI; SCW foi 1,86x mais transcrito somente aos 14 DAI. Conclusão: Notou-se que 

ocorreu a transcrição dos mesmos genes durante o ataque de ambos os patógenos, todavia, 

os níveis de transcrição foram maiores aos 14 DAI para Mp, enquanto para Mi, aos 5 DAI, 

porém, menores do que os vistos nas plantas inoculadas com Mp. 
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